Rettelser til rapporten En genetisk karakteristik af Agersg-kveeget

s.7, linie 17, s.12, linie 6 og 10, s.14, linie 28
Nei’s standard distance, Da (Nei, 1972) &ndres til Nei’s Da distance (Nei, 1983).

s.9
Den sekventielle Bonferroni korrektion blev anvendt til at estimere det globale (tabel-wide)
signifikansniveau for multiple test (Rice, 1989 og Holm, 1979). Denne blev bestemt til

o= =29 6001724

k 29

Ved anvendelse af dette globale signifikansniveau fremgik det, at de ferst antaget signifikante Fs
veerdier for Agersg-kvaeget og RDM-70 i henholdsvis tabel 4a og 4b ikke er signifikante efter
Bonferroni korrektionen. Diskussionen vedrgrende grunden til de observerede afvigelse fra Hardy-
Weinberg ligevaegt for Agersg-kvaeget og RDM-70 er saledes baseret pa en forkert antagelse. Der er
saledes ikke et statistisk belaeg for at postulere udkrydsning hos Agersg-kvaget, og en indre struktur
i RDM-70 besatningen. For anvendelsen af Bonferroni korrektionen i lignende problemstillinger se

Olsen (2001), Mateus (2003), Nyakaana (2002) og Muwanika (2003).
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